Печатный вариант материалов принимается до 25 февраля 2011 г. Объем тезисов до 3-х страниц машинописного текста, шрифт Times New Roman, 14 pt, через полтора интервала, поля со всех сторон 2 см. Название – по центру, заглавными буквами. Первая строка – отступ 1,25. Число таблиц и рисунков должно быть минимальным (не более одного рисунка и одной таблицы на одни тезисы). Литература – нумерация по мере встречаемости. Ссылки – номер в квадратных скобках. В конце краткая аннотация на английском языке (с названием работы и фамилией автора). Тезисы должны пройти проверку у научного руководителя.
В сборник будут включены материалы только авторов, принявших непосредственное участие в конференции с устным докладом. 
Заявку на участие в конференции и печатный вариант материалов (с подписью руководителя) сдать в оргкомитет (Квитко О. В., к. 415). 
Заявка
Ф.И.О. автора 










Степень 











Название доклада 










Научный руководитель 









Подразделение 










Пример

ГЕНЕТИЧЕСКАЯ СТРУКТУРА И ДИФФЕРЕНЦИАЦИЯ ПОПУЛЯЦИЙ ЕЛИ СИБИРСКОЙ В СРЕДНЕЙ СИБИРИ

Кравченко А.Н.

На основании анализа 22 локусов, кодирующих аллозимное разнообразие 12 ферментных систем, получены данные ….
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…… распространение которого обусловлено в основном локальными экологическими условиями [2, 3].
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GENETIC STRUCTURE AND DIFFERENTIATION OF SIBERIAN SPRUCE POPULATIONS IN THE MIDDLE SIBERIA

Kravchenko A.N.
Genetic structure and differentiation of fourteen natural populations of Siberian spruce (Picea obovata Ledeb.) in the Middle Siberia were determined based on analysis for 22 isozyme loci. On average 90.9% of the loci assayed were polymorphic, the number of alleles per locus amounted to 2.95, expected and observed heterozygosities were 0.168 and 0.162, respectively. The populations studied had low levels of subdivision (FST = 0.028) and differentiation (D = 0.006). The maximal genetic differentiation was found between the populations from Tuva.
